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Fig. 1. Sitios de muestreo de heces de la nutria neotropical (Lontra longicaudis) en el rio Pefias Blancas y sus
tributarios, localizados en San Carlos, Alajuela, Costa Rica.
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TABLA 1
Cebadores utilizados para la identificacion de la especie y la deteccidn de tres agentes virales en la nutria
neotropical (Lontra longicaudis) de Costa Rica

Region Cebadores Secuencias Tamafio (pb*) Referencia
ProL 5'-CACCACCAACACCCAAAGCT-3'
Region control 255pb (Guerrero et al., 2015)
mitecendialipaloep) DLH 3'-CCTGAAGTAAGAACCAGATG-5'
Morb1 5'-ATGTTTATGATCACAGCGGT-3'
Morbillivirus 429 pb (Reidarson et al., 1998)
Morb2 5'-ATTGGGTTGCACCACTTGTC-3'
M52C 5'-CTTCTAACCGAGGTCGAA ACG-3'
Influenzavirus A 244 pb (Fouchier et al., 2000)
M253R 5'-AGGGCAT GGACAAAG/T CGTCTA-3'
Cor-FW 5'-ACWCARHTVAAYYTNAARTAYGC-3'
Coronavirus 251 pb (Vijgen et al., 2008)
Cor-RV 5'-TCRCAYTTDGGRTARTCCCA-3’
*pb: pares de bases.
TABLA 2

Condiciones de ciclado para la deteccion viral en muestras fecales de Lontra longicaudis

Virus Perfil térmico Temperatura (°C) Tiempo Ciclos

Morbillivirus Desnaturalizacién inicial 94 5 min 1
Desnaturalizacion 94 90s 35
Alineamiento 55 2 min 35
Extension 72 1 min 35
Extension final 72 5 min 1

Influenzavirus A Desnaturalizacién inicial 95 4 min 1
Desnaturalizacién 95 1 min 40
Alineamiento 45 7 min 40
Extension 72 3 min 40

Extension final - — —

Coronavirus Transcripcidn reversa 50 30 min 1
Desnaturalizacién inicial 95 15 min 1
Desnaturalizacion 94 30s 50
Alineamiento 48 30s 50
Extension 72 1 min 50
Extensién Final 72 10 min 1
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Fig. 2. Amplificacion de ARN de muestras fecales de la nutria neotropical (L. longicaudis) en gel de agarosa al
1%. MPM: marcador de peso molecular (Thermo Scientific GeneRuler 100 bp DNA Ladder)
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Fig. 3. Amplificacion del virus de la Influenza A en la nutria neotropical (L. longicaudis) a partir de muestras
fecales. MPM: marcador de peso molecular (Thermo Scientific GeneRuler 100 bp DNA Ladder). 7, 8, 9, 10, 11:
conjunto de muestras de ADNc de nutria neotropical. A: control negativo. B: control positivo (244 pb).
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Fig. 4. Amplificacion de morbilivirus en muestras fecales de la nutria neotropical (L. longicaudis). MPM:
marcador de peso molecular 100 pb (Thermo Scientific GeneRuler 100 bp DNA Ladder). 8,9, 10, 11:
conjunto de muestras de ADNc de nutria neotropical. A: control negativo. B: control positivo (429 pb).

Fig. 5. Amplificacion de coronavirus en muestras fecales de la nutria neotropical (L. longicaudis). MPM:
marcador de peso molecular (Thermo Scientific GeneRuler 100 bp DNA Ladder). 6, 7, 8: conjunto de muestras
de ADNCc de nutria neotropical. A: control positivo (251 pb). B: control negativo.
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